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FICHA DE COMPONENTE CURRICULAR

CODIGO: COMPONENTE CURRICULAR:
INFORMATICA PARA BIOTECNOLOGIA

UNIDADE ACADEMICA OFERTANTE: SIGLA:
FACULDADE DE COMPUTACAO FACOM

CH TOTAL TEORICA: CH TOTAL PRATICA: CH TOTAL:
60 horas 60 horas

OBJETIVOS

Identificar todos os componentes de um computador, bem como a inter-operagdo entre eles. Conhecer a
logica da programagdo e saber desenvolver programas simples em uma linguagem de programagio voltada
para Bioinformatica. Conhecer as principais ferramentas bioinformaticas disponiveis. Discutir a ética e o
impacto da tecnologia da computagio na sociedade.

EMENTA

Nogdes de sistemas de computagdo. Formulagdo de algoritmos e sua representagdo. Nogdes sobre linguagem
de programagdo e programas. Implementagdo prética de algoritmos em uma linguagem de programagio.
Conhecimento e utilizagdo de ferramentas e bancos de dados voltados para Bioinformatica.

PROGRAMA ]

* Conceitos basicos
v" O que é um computador?
v" Hardware
v" Software
e Historia dos computadores
v Geragdes
v" A revolugdo dos computadores pessoais
e Introdugdo a algoritmos
[ntrodugdo
Conceitos de algoritmo
Tipos de algoritmos
Varidveis
Tipos de variaveis
Tipos de dados
Comando de atribui¢do
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Operadores aritméticos S
Operadores Légicos
Comandos de entrada e saida
Comentérios no codigo dos programas
Programacio Estruturada
Linguagens de Programaciio
A Linguagem Pear|
Estrutura sequencial
Estrutura condicional (if-else)
Estruturas de repetigio (for, while. do-while)
* Bioinformatica
v Introdugio
¥" Bancos de dados biolégicos
v' Ferramentas computacionais aplicadas a Bioinformatica
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